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“Mlet ar att forbittravir formaiga att

FOTO ANNA SELLBERG

Sforstigenetiken bakom hiftledsdysplasi”

HejMaja Arendt! Du har fitt medel f6r att kunna forska pa
hoftledsdysplasihos hund. Berittalite mer!

— Projektet gar ut pa attundersokavilka regioner i hundens
DNA som kan férklara drftligheten av hoftledsdysplasi, HD.
Vihoppasatt man i framtiden ska kunnaanvinda genetisk
provningsom ett verktyg for act bedoma vilka hundar som bir
parftliga faktorer. Férthoppningsvis ska det — kombinerat med
deverktygsom finnsidag— kunnaresulteraibittre avel och
screening.

- Detvarlite aven slump attjag fick idén till projektet. Jag
jobbade pé ett genetikprojekt pa hundar med juvertumérer
ochvillekolla upp om det fanns information kringhundarnas
firgeri SKKs register. Dd upptickte jagatt dir finns resultat frin
héftledsdysplasi-screeningsréntgen frin manga av de hundar
som vi har medivara projekt. Vihar dessutom fatt tillgang till
vikt p hundarnavid HD-réntgen och har dirfér ocksd kunnat
titta pa den genetiska kopplingen till den.

—Jaggillar projektet eftersom det dr baserat pé befintliga data
som analyseras i en ny kontext. Dirfor 4r projektet vildighall-
bartoch visar hur man kan dranyttaavatckombinera genetiska
data med systematiskt insamlade data frin Kennelklubben.

- Vihar redan publicerat en studie ddr vi har tittat pd genetiska
riskfaktorer f6r hoftledsdysplasi hos labrador retriever. I studien,
som publicerades 2024, hittade vi bide regioner i genomet som
irassocierade med HD och separata regioner associerade med
okad vike.

Hurkommer den nya studienatt ga till?

- Vikommeratt titta pA andra raser, speciellt engelsk springer
spaniel och tysk schiferhund, eftersom detér ndgraav de raser som
vihar mycketdata frin. Vihar samlat genetiska data frin runt 2 500
hundar. Avdessaharvi HD score frin runt 1 600 hundar fordelat pa
10 raser. Vikommer dessutom att géra en dversike 6ver publicerade
genetiskaassociationsdata pa olika hundraser. Detta forattkunna
gorautvirderingavvilka genetiska regioner som har frknippats
med HD i tidigare studier och kolla hur fordelningen av befintliga
riskvarianter arivér population.

Vadirmilet med studien?

- Véartmalrace forbitera var fsrmaga ate forstd genetiken
bakom HD och ibista fall hitta genvarianter som i framtiden
kan forutse utvecklingen av HD inom négra hundraser. HD 4r
komplextioch med att ocksd milj6 paverkar sjukdomen, och
formodligen finns det flera genetiska varianter, som paverkar
omen hund utvecklar HD. Dirfor dr det viktigt att man gorsin
forskning systematiskt och inte drar fel slutsatser.
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