
”Målet är att förbättra vår förmåga att 
förstå genetiken bakom hö!ledsdysplasi”
Hej Maja Arendt! Du har fått medel för att kunna forska på 
hö!ledsdysplasi hos hund. Berätta lite mer! 

– Projektet går ut på att undersöka vilka regioner i hundens 
DNA som kan förklara är!ligheten av hö!ledsdysplasi, HD. 
Vi hoppas att man i framtiden ska kunna använda genetisk 
prövning som ett verktyg för att bedöma vilka hundar som bär 
på är!liga faktorer. Förhoppningsvis ska det – kombinerat med 
de verktyg som "nns i dag – kunna resultera i bättre avel och 
screening. 

– Det var lite av en slump att jag "ck idén till projektet. Jag 
jobbade på ett genetikprojekt på hundar med juvertumörer 
och ville kolla upp om det fanns information kring hundarnas 
färger i SKKs register. Då upptäckte jag att där "nns resultat från 
hö!ledsdysplasi-screeningsröntgen från många av de hundar 
som vi har med i våra projekt. Vi har dessutom fått tillgång till 
vikt på hundarna vid HD-röntgen och har därför också kunnat 
titta på den genetiska kopplingen till den. 

– Jag gillar projektet e!ersom det är baserat på be"ntliga data 
som analyseras i en ny kontext. Därför är projektet väldig håll-
bart och visar hur man kan dra nytta av att kombinera genetiska 
data med systematiskt insamlade data från Kennelklubben. 

– Vi har redan publicerat en studie där vi har tittat på genetiska 
riskfaktorer för hö!ledsdysplasi hos labrador retriever. I studien, 
som publicerades 2024, hittade vi både regioner i genomet som 
är associerade med HD och separata regioner associerade med 
ökad vikt. 
Hur kommer den nya studien att gå till? 

– Vi kommer att titta på andra raser, speciellt engelsk springer 
spaniel och tysk schäferhund, e!ersom det är några av de raser som 
vi har mycket data från. Vi har samlat genetiska data från runt 2 500
hundar. Av dessa har vi HD score från runt 1 600 hundar fördelat på 
10 raser. Vi kommer dessutom att göra en översikt över publicerade 
genetiska associationsdata på olika hundraser. Detta för att kunna 
göra utvärdering av vilka genetiska regioner som har förknippats 
med HD i tidigare studier och kolla hur fördelningen av be"ntliga 
riskvarianter är i vår population. 
Vad är målet med studien? 

– Vårt mål är att förbättra vår förmåga att förstå genetiken 
bakom HD och i bästa fall hitta genvarianter som i framtiden 
kan förutse utvecklingen av HD inom några hundraser. HD är 
komplext i och med att också miljö påverkar sjukdomen, och 
förmodligen "nns det #era genetiska varianter, som påverkar 
om en hund utvecklar HD. Därför är det viktigt att man gör sin 
forskning systematiskt och inte drar fel slutsatser. 

”Vår målsättning är att skapa en kunskaps-
bank för hjärnin"ammation hos hundar”
Hej Cecilia Ley! Du har fått medel för att titta närmare på hjärn-
in"ammation, encefalit, och sjukdomar i centrala nervsystemet 
hos hundar. Berätta lite mer!

– Det övergripande sy!et är att utöka kunskapen om hjärnin#am-
mation hos hund, men vi kommer också att göra jämförelser mellan 
hund och människa som drabbats av hjärnin#ammation för att hitta 
gemensamma sjukdomsmönster. Hjärnin#ammation är ett mycket 
allvarligt sjukdomstillstånd, vilket kan få stora konsekvenser för 
drabbade individer och även leda till död. Virus, exempelvis TBE-virus 
och valpsjukevirus, är ett par kända orsaker till hjärnin#ammation hos 
hund, men i många fall är det oklart varför hunden drabbats. E!ersom 
hjärnin#ammation är så allvarligt är det viktigt att vi lär oss mer om 
bakomliggande orsaker. Vet vi mer om orsakerna kan vi också öka våra 
möjligheter att förhindra, diagnostisera och bota hjärnin#ammation.
Vad är målet med studien?

– Vår målsättning är att skapa en kunskapsbank för hjärnin#am-
mation hos hundar i Sverige. Vi kommer att kartlägga förekomsten av 
hjärnin#ammation i den svenska hundpopulationen under de senaste 
25 åren, men också undersöka vilka typer av förändringar som uppstår 
i hjärnvävnaden hos drabbade hundar och i vilken utsträckning det 
"nns kända bakomliggande orsaker.
Hur kommer studien att gå till?

– Vi kommer att undersöka vävnader från hundar som drabbats av 
hjärnin#ammation och obducerats på Sveriges lantbruksuniversitet, 
SLU, eller Statens veterinärmedicinska anstalt, SVA. Vi kommer att börja 
med att göra en mikroskopisk undersökning av vävnader från bortåt 
200 hundar, för att däre!er kunna välja ut fall med misstänkt virus som 
orsak till hjärnin#ammationen. En viktig del av projektet är sedan att 
med storskalig genetisk undersökning leta e!er både kända och hittills 
okända virus som orsak till hjärnin#ammation. Genom att göra en epide-
miologisk undersökning, där vi bland annat undersöker vilka raser som 
drabbas, ålders- och könsfördelning, hoppas vi kunna öka förståelsen 
kring vilka egenskaper som utmärker de hundar som drabbas.
Ni ska också ska utforska nya virus och titta närmare på zoonotisk 
risk, vad innebär det? 

– Zoonoser är sjukdomar som kan smitta mellan djur och människa. 
Även hos människa ses hjärnin#ammation till följd av exempelvis 
virusinfektioner, och inte heller hos människa lyckas man alltid fast-
ställa bakomliggande orsak. I projektet ingår det också att undersöka 
gemensamma sjukdomsmönster för hund och människa som drabbats 
av hjärnin#ammation av okänd orsak. 
 Hur hoppas du att våra hundar och vi kan ha nytta av studien 
i framtiden?

– Genom projektet hoppas jag att vi ska kunna minska antalet hundar som 
drabbas av hjärnin#ammation. När vi väl vet vilka orsaker som "nns till 
hjärnin#ammation kan vi också vidta åtgärder för att minska risken att en 
hund drabbas. Jag hoppas också att vi på sikt kan utveckla diagnostiska tester 
som gör att det blir lättare för veterinären att påvisa orsaker till hjärnin#am-
mation samt att vi kan förbättra möjligheterna för botande behandling.
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